
To	  add	  new	  parameters	  

To	  load	  predefined	  profiles	  

Click	  on	  x	  to	  remove	  a	  parameter	  

Click	  here	  to	  upload	  the	  
MPI	  communica;on	  trace	  

file	  

Results	  will	  be	  displayed	  here	  

Click	  to	  save	  the	  values	  and	  
process	  the	  parameters	  	  

•  Meta-‐Skeletons	  are	  defined	  from	  analy;cs	  workflow	  types	  and	  architecture,	  run;me	  and	  
applica;on/machine-‐independent	  characteris;cs.	  They	  can	  be	  stored	  as	  profiles.	  

•  The	  “Simula;on”	  func;onality	  evaluates	  individual	  skeleton	  providing	  a	  co-‐design	  space.	  
•  Results	  are	  provided	  using	  models	  that	  are	  implemented	  on	  the	  plaIorm	  server.	  
	  



2.	  Enter	  the	  new	  parameter	  name	  and	  
save.	  

Click	  +	  to	  add	  new	  parameter	  
(to	  Architecture)	  	  

•  A	  set	  of	  parameters	  are	  defined	  by	  default.	  
•  New	  parameters	  can	  be	  added	  removed	  dynamically.	  It	  allows	  integra;ng	  new	  func;onali;es	  

within	  the	  simula;on	  models.	  
•  Parameters	  will	  be	  queried	  by	  “Label	  Name”	  in	  the	  server	  backend.	  



Click	  here	  to	  upload	  the	  MPI	  
communica;on	  trace	  file	  

Select	  the	  file	  to	  upload	  

•  Communica;on	  paSerns	  are	  defined	  using	  MPI	  traces,	  which	  need	  to	  be	  uploaded	  from	  a	  file.	  
•  MPI	  traces	  are	  defined	  with	  a	  set	  of	  <source	  MPI	  rank,	  des;na;on	  MPI	  rank,	  data	  size>	  	  



Clicking	  on	  process	  will	  take	  all	  the	  above	  values	  
including	  the	  MPI	  file	  and	  pass	  it	  to	  a	  program	  that	  
implements	  appropriate	  models	  (e.g.,	  energy,	  

communica;on,	  etc.)	  
	  

Results	  are	  shown	  here	  

•  The	  meta-‐skeleton	  is	  evaluated	  for	  a	  given	  configura;on	  using	  a	  program	  that	  runs	  in	  the	  backend.	  
•  The	  meta-‐skeleton	  can	  be	  saved	  as	  a	  profile	  for	  future	  use/analysis.	  
•  Results	  are	  provided	  as	  a	  list	  of	  <parameter,	  value>	  pairs.	  The	  implemented	  models	  define	  the	  

output	  parameters	  shown.	  	  	  



Select	  the	  type	  of	  plot	  you	  want	  

Select	  the	  parameter	  to	  be	  ploSed	  on	  x	  axis	  

Enter	  the	  range	  for	  which	  the	  plot	  has	  to	  be	  made.	  

Select	  the	  parameter	  to	  be	  ploSed	  on	  y	  axis.	  

Click	  to	  plot	  the	  graph.	  

Result	  of	  the	  above	  request.	  

•  Analy;cs	  func;onality	  enables	  co-‐design	  explora;on	  through	  ranges.	  
•  User-‐defined	  plots	  are	  generated	  based	  on	  co-‐design	  parameters	  (i.e.,	  X	  axis	  in	  the	  example	  shown)	  

and	  output	  parameters	  (i.e.,	  Y	  axis	  in	  the	  example	  shown).	  
•  Comparison	  of	  different	  meta-‐skeletons	  and	  systems	  (e.g.,	  Titan	  vs.	  BlueGene)	  


